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Przedmiotem badań będzie budowa matematycznego modelu systemu regulatorowego p53 i jego 

eksperymentalna weryfikacja na linii komórkowej raka piersi MCF-7. Badania eksperymentalne będą 

obejmować wizualizację w przeżyciowej mikroskopii konfokalnej dynamiki układu w oparciu o 

fluorescencyjnie znaczone białka p53-CFP i Mdm2-YFP.  Celem projektu jest zbadanie wpływu 

poziomu fosfataz Wip1 i PTEN na dynamikę układu i los komórki (apoptozę lub przeżycie). Poziom 

tych fosfataz wykazuje duże wahania pomiędzy liniami rakowymi. Eksperymentalnie będzie 

modyfikowany poprzez wyciszenie ekspresji białek w oparciu o siRNA lub ich nadekspresję.  

    

Komórki raka piersi MCF-7 przed stymulacją promieniowaniem UV o długości fali 254 nm (zdjęcie po 

lewej) oraz 2h po stymulacji (po prawej). Przed stymulacją, w jądrze jest wyższy poziom białka 

Mdm2-YFP (żółty), które degraduje białko p53-CFP (niebieski). Po stymulacji, poziom białka p53-CFP 

stabilizuje się i kumuluje w jądrze. 

Proponowane badania są kontynuacją badań prowadzonych w Pracowni:  http://pmbm.ippt.pan.pl 
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